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3. Conclusions 
 

1. S’han clonat els gens lexA de X. fastidiosa, Anabaena i F. succinogenes, i s’han 

purificat els seus productes mitjançant l’addició d’una cua d’histidines (X. fastidiosa, 

Anabaena) o una fusió amb la Glutatió-S-Transferasa (F. succinogenes), i la posterior 

purificació per columnes d’afinitat 

2. S'han identificat les caixes LexA de l'ordre Xanthomonadals així com dels phyla 

Fibrobacter i Cianobacteria, essent la d'aquests darrers microorganismes un derivat 

directe de la dels bacteris grampositius. 

3. Gràcies a la determinació de la caixa LexA de les Xanthomonadals, de Fibrobacter i de 

Cianobacteria, s'ha pogut demostrar l’existència d'una important variabilitat en el 

contingut genètic del reguló LexA al Domini Bacteria, així com la presència de gens 

induïbles per lesions al DNA no regulats directament per LexA. 

4. L'anàlisi filogenètica de les proteïnes LexA i RecA dels Proteobacteris Alfa, així com la 

comparació de la seva caixa LexA amb les altres caixes conegudes, ha demostrat que 

aquest grup filogenètic bacterià ha perdut el seu gen lexA transmès verticalment, essent 

el que presenta en l'actualitat una incorporació per transferència genètica horitzontal a 

partir dels Cianobacteris. 

5. La comparació de les caixes LexA identificades en aquest treball amb les descrites 

prèviament ha permès, mitjançant la seva modificació per mutagènesi dirigida, 

reconstruir la història evolutiva de l’operador LexA, que correspon al següent esquema: 

Grampositius → Cianobacteris → Fibrobacter → Proteobacteris Delta →  

Proteobacteris Gamma. 
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