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Conclusions

S’han clonat els gens lexA de X. fastidiosa, Anabaena i F. succinogenes, i s’han
purificat els seus productes mitjan¢ant 1’addicié d’una cua d’histidines (X. fastidiosa,
Anabaena) o una fusié amb la Glutatio-S-Transferasa (F. succinogenes), i la posterior
purificacié per columnes d’afinitat

S'han identificat les caixes LexA de l'ordre Xanthomonadals aixi com dels phyla
Fibrobacter i Cianobacteria, essent la d'aquests darrers microorganismes un derivat
directe de la dels bacteris grampositius.

Gracies a la determinacid de la caixa LexA de les Xanthomonadals, de Fibrobacter i de
Cianobacteria, s'ha pogut demostrar 1’existéncia d'una important variabilitat en el
contingut genétic del reguld LexA al Domini Bacteria, aixi com la preséncia de gens
induibles per lesions al DNA no regulats directament per LexA.

L'analisi filogenética de les proteines LexA i RecA dels Proteobacteris Alfa, aixi com la
comparacié de la seva caixa LexA amb les altres caixes conegudes, ha demostrat que
aquest grup filogenétic bacteria ha perdut el seu gen lexA transmés verticalment, essent
el que presenta en l'actualitat una incorporaci6 per transferéncia genética horitzontal a
partir dels Cianobacteris.

La comparacio de les caixes LexA identificades en aquest treball amb les descrites
préviament ha permeés, mitjancant la seva modificacidé per mutageénesi dirigida,
reconstruir la historia evolutiva de 1’operador LexA, que correspon al segiient esquema:
Grampositius — Cianobacteris — Fibrobacter — Proteobacteris Delta —

Proteobacteris Gamma.
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AGRAIMENTS

“Nomeés hi ha un cami
que és el de viure sense girar el cap enrera,
ni mirar a dreta ni esquerra;
Tanmateix sempre hi ha algd
que transita per on tu camines i,

aleshores, val la pena caminar plegats™

Miquel Marti i Pol
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